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<210> 1 
<211> 27 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Synthetic random primer 

<221> variation 

<222> (1) . . . (27) 

<223> n is a, c, t, or g. 

<400> 1 

gcttgctgga gtgcgagtnn nnnncta 2 7 

<210> 2 
<211> 27 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Synthetic random primer 

<221> variation 

<222> (1) . . . (27) 

<223> n is a, c, t, or g. 

<400> 2 

gcttgctgga gtgcgagtnn nnnntta 27 

<210> 3 
<211> 27 



1 



t 



<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Synthetic random primer 

<221> variation 

<222> (1) . , . (27) 

<223> n is a, c, t, or g. 

<400> 3 

gcttgctgga gtgcgagtnn nnnntca 27 

<210> 4 

<211> 28 

<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 
<220> 

<223> Synthetic random primer 

<221> variation 

<222> (1) . . . (28) 

<223> n is a, c, t, or g. 

<221> variation 

<222> (1) . . . (28) 

<223> h is a or c or t/u; 



<210> 5 

<211> 44 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<220> 

<221> variation 

<222> (1) . . . (44) 

<223> n is a, c, t # or g. 

<400> 5 

gccttatcgt catcgtcctt gtagtcgaaa ctagannnnn nnnn 44 

<210> 6 

<211> 36 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 4 

taatacgact cactataggg gggggghn 



28 



<220> 



2 



<221> variation 

<222> (1) . . . (36) 

<223> n is a, c, t, or g. 

<400> 6 

ggacaattac tatttacaat tacaatgnnn nnnnnn 36 

<210> 7 

<211> 39 

<212> DNA 

<213> Phage T7 

<400> 7 

taatacgact cactataggg acaattacta tttacaatt 39 



<210> 8 

<211> 33 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 8 

agaagatgcg cgatcgtcat cgtccttgta gtc 

<210> 9 

<211> 36 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



33 



<400> 9 

gtgtatgggt tgtttatgac aatttatgaa atgacg 36 

<210> 10 

<211> 36 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 10 

gcgtatgggt tgtttatgac aatttatgaa atacag 36 

<210> 11 

<211> 36 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 11 

aaagttgttc aagtttatcc agagtttggg cagaag 36 

<210> 12 

<211> 36 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



3 



<400> 12 

aaagttgttc aagtttatcc agagtttgag caggaa 36 

<210> 13 

<211> 36 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 13 

ggtaacacac agaggaaaga tattgtcctg gatgta 36 

<210> 14 

<211> 36 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 14 

ggtaacacac agaggaaaga tattgtccgg gatgga 36 

<210> 15 

<211> 36 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 15 

ttggttttgg atgaagctag gtacctgcct ccagcc 36 

<210> 16 

<211> 36 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 16 

ttggttttgg atgaagctag gtacctgcct ccagcc 36 

<210> 17 

<211> 36 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 17 

ggtggagaga cctacaccga tcctgattta cacacc 36 

<210> 18 

<211> 35 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 18 

ggtggagaga cctacaccga tcctgatcta catca 35 



4 



<210> 19 

<211> 36 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 19 

ggtctctatt ttacccccac aggcttccac ggacat 

<210> 20 

<211> 36 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



<400> 20 

ggtctctatt ttaccctcac aggcttccac ggactt 



